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ABREVIATURAS  

 

A   

ACN  Acetonitrilo 

 

B   

Boc  tert-Butoxicarbonilo 

Bom  Benciloximetilo 

2-Br-Z  2-Bromobenciloxicarbonilo 

Bzl  Bencilo 

 

C   

C34  Péptido de 34 residuos de la región C-

terminal de la gp41 de VIH-1 (628-661) 

CHCA*  Ácido �-ciano-4-hidroxicinámico 

cHx  Ciclohexilo 

2-Cl-Z  2-clorobenciloxicarbonilo 

 

D   

DCM  Diclorometano 

DIEA  Diisopropiletilamina 

DIC  N,N’-diisopropilcarbodiimida 

DMAP  N,N-dimetil-4-aminopiridina 

DMF  Dimetilformamida 

DQF-COSY*  Espectroscopia de correlación 

con filtro de doble cuanto 

DSS  Ácido 2,2-dimetil-2-silapentano-5-

sulfonico 

DTT  Ditiotreitol 

 

E   

EDC  1-etil-3-(3-dimetilaminopropil)-

carbodiimida 

EDTA*  Acido etilendiaminotetraacético  

eq  equivalentes 

ESI*  Ionización por electro-spray 

Et2O  Éter dietílico 

EP  surfactante P20 

 

F   

Fc  Fragmento cristalizable de 

inmunoglobulina G 

BSA Albúmina sérica bovina  

FMOC  9-fluorenilmetoxicarbonilo 

FITC  Isotiocianato de fluoresceína 

For  Formilo 

 

G   

gp41  Glicoproteína 41 de VIH-1 

gp120  Glicoproteína 120 de VIH-1 

 

H   

H1  Hélice 1 

H2  Hélice 2 

H1-2  Péptido que incluye la región de las 

hélices 1 y 2 del dominio B 

H3a  Péptido con la secuencia aleatoria de H3n 

del dominio B (control negativo) 

H3n  Hélice 3 natural del dominio B 

H3x  Hélice 3 y análogos 

HBS  Solución tampón de HEPES 

HEPES*  Ácido 4-(2-hidroxietil)piperazina-1-

etanosulfonico  

HOBt  1-hidroxibenzotriazol 

HMFS  Ácido N-[(9-hidroximetil)-2-

fluorenil]succinámico 

HPLC* Cromatografía líquida de alta 

resolución 

HPLC-MS  Cromatografía líquida de alta 

resolución acoplada a un detector de 

espectrometría de masas 
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I   

IgG  Inmunoglobulina G 

 

K   

kas  Constante de asociación / M-1s-1 

KA  Constante de afinidad (asociación)/M-1 

kdis  Constante de disociación / s-1 

KD  Constante de afinidad (disociación) /M 

ks  Constante global /M-1s-1 

M   

MALDI-TOF*  Ionización asistida por una 

matriz  por desorbción con láser y análisis por 

tiempo de vuelo 

MeOH  Metanol 

MS*  Espectrometría de masas 

MS/MS*  Espectrometría de masas en modo 

tándem 

 

N   

N36  Péptido de 36 residuos de la región N-

terminal de la gp41 de VIH-1 (546-581) 

ND  No determinado 

NOESY*  Espectroscopia de efecto nuclear 

Overhauser 

NHS  N-hidroxisucinimida 

NMP  N-metilpirrolidona 

MBHA  p-metilbenzhidrilamina 

 

0   

OBOC*  Un compuesto por unidad de resina 

(One Bead One Compound) 

 

P   

Pbf  2,2,4,6,7-pentametildihidrobenzofurano-5-

sulfonilo 

H3FANK  Análogo de H3 [Phe44,Lys47] 

H3FANV  Análogo de H3 [Phe44,Val47] 

P20  Surfactante P20 

PDEA  2-(2-piridinilditio)etanoamina 

ppm  Partes por millon 

PEGA*   Copolimero de 

bisacrilamidopolietilenglico, N,N-

dimetilacrilamida y monoacrilamino 

polietilenglicol 

 

R   

Rink   Ácido p-[(R,S)-a-[1-(9H-Fluoren-9-il)-

metoxiformamido]-2,4-dimetoxibencill]-

fenoxiacético 

RMN  Resonancia magnética nuclear 

RP*  Fase reversa 

RPS  Resonancia de plasmon superficial 

RU*  Unidades de respuesta de resonancia de 

plasmon superficial 

 

S 

SDS  Dodecilsulfato de sodio 

 

T   

TBME  Tert-butilmetil éter 

TBTU* Tetrafluoroborato de O-(benzotriazol-1-

il)-tetrametiluronio 

tBu  tert-butilo 

TFA*  Ácido trifluoroacético 

TFE  2,2,2-trifluoroetanol 

TFMSA Ácido trifluorometansulfónico 

TIS  Triisopropilsilano 

Tos  Tosilo 

TOCSY*    Espectroscopia de correlación 

escalar total 

Trt  Tritilo 

 

V   

VIH-1  Virus de inmunodeficiencia humana 
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tipo1 

  �  desplazamiento químico 

��  Desviación del desplazamiento químico 

�  Elipticidad 

���  Elipticidad Molar 

*  Iniciales en ingles 
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AMINOÁCIDOS (AA)� 

 

L-Alanina          Ala   A 

CH3

O

OH
H2N

H

 

L-Leucina Leu     L O

OH
H2N

H

 

L-Arginina  Arg   R 
O

OH
H2N

H

H
N

NH

NH2

 L-Lisina Lys     K 
O

OH
H2N

H

NH2

 

L-Asparagina  Asn   N O

OH
H2N

H

O

NH2

 L-Metionina Met    M O

OH
H2N

H

S
CH3

 

L-Ácido aspártico Asp   D O

OH
H2N

H

O

OH

 L-Prolina Pro     P 

N
H

O

OH
H

 

L-Ácido glutámico Glu   E O

OH
H2N

H

OHO

 L-Serina Ser     S 
O

OH
H2N

H

OH

 

L-Cisteína  Cys   C 
O

OH
H2N

H

SH

 
L-Fenilalanina  Phe F O

OH
H2N

H

 

Glicina                          Gly    G 

O

OH
H2N

 

L-Glutamina     Gln Q O

OH
H2N

H

NH2O

 

                                                 

   � Las abreviaturas de los AA siguen la regla de la Comisión de Nomenclatura Bioquímica de la IUPAC-IUB: J. 

Biol. Chem., 1981, 256, 12-14 y Eur. J. Biochem., 1984, 138, 9-37. Letras minúsculas serán usadas para 

diferenciar a los aminoácidos D en el código de una letra.  
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L-Histidina               His     H O

OH
H2N

H

N
HN

 L-Treonina        Thr T O

OH
H2N

H

OH
H

H3C

 

L-Isoleucina              Ile I O

OH
H2N

H

H

 
L-Tirosina Tyr     Y O

OH
H2N

H

OH

    L-Triptófano     Trp    W 
O

OH
H2N

H

NH

 

 L-Valina           Val     V 
O

OH
H2N

H
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GRUPOS PROTECTORES 
 

Estructura Nombre Abreviatura 

 Bencilo Bn 

O

 �-benciloximetilo Bom 

O O

Br O

 
2-bromobenciloxicarbonilo BrZ 

O
H
N

O  tert-Butoxicarbonilo Boc 

 
tert-Butil tBu 

 Ciclohexil cHex 

O N
H

Cl O

 
2-clorobenciloxicarbonilo ClZ 

O N
H

O

 
9-fluorenilmetoxicarbonilo Fmoc 

SO

O

O
 

2,2,5,7,8-Pentametildihidrobenzofurano-5-sulfonilo Pbf 

 

Tritilo Trt 

S
O

O
 Tosilo Tos 
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ADITIVOS Y AGENTES DE ACOPLAMIENTO 
 

DIC N C N
 

DMAP 
N

N

 

HOBt N
N

N

OH  

TBTU  

N
N

N

N
N

O

BF4
-

-

+

+

 

  
SOPORTES SÓLIDOS Y ESPACIADORES BIFUNCIONALES 

 

Resina MBHA 
H2N

Poliestireno

 

Resina Rink amida MBHA 
NHNle

O

O

HN
O

O
Fmoc Poliestireno

Espaciador Rink 
O

O HN
Fmoc

O
OH

O  

Espaciador HMFS 

OH

NH

O O

OH
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SECUENCIASb 
 

Gp41 VIH-1c 

 
Péptido Secuencia 

C34L Ac-WMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELL-NH2 

C34L*       WMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQEKNEQELL-NH2 

C34D Ac-wmewdreinnytslihslieesqnqqekneqell-NH2 

C34D*       wmewdreinnytslihslieesqnqqekneqell-NH2 

RC34L(Retro-C34) Ac-LLEQENKEQQNQSEEILSHILSTYNNIERDWEMW-NH2 

RC34D (Retroentantio-C34) Ac-lleqenkeqqnqseeilshilstynnierdwemw-NH2 

M1 C34L Ac-WEDMWRNNVTEYLSSILEHVEQQSNKQEEQENLL-NH2 

M1 C34D Ac-wedmwrnnvteylssilehveqqsnkqeeqenll-NH2 

M2 C34 Ac-WMEWDREINNYTSLIHSLIEESQNQQeKNEkELL-NH2 

M3 C34 Ac-WeEWDRKINNYTSLIHSLIEESQNQQeKNEkELL-NH2 

N36 Ac-SGIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARIL-NH2 

Glioxilil-N36 OHCCO-GIVQQQNNLLRAIEAQQHLLQLTVWGIKQLQARIL-NH2 

*Grupo amino terminal libre 

 

Péptidos derivados del dominio B la proteína A de Staphyloccus aureusd 

 

Péptido Secuencia 

H3n Ac-DPSQSANLLAEAKKLNDAQAPK-NH2 

H3a Ac-AQKQASPDALEKNLPKADNASL-NH2 

1D Ac-dpsqlnawkeawkknkadqapk-NH2 

2D Ac-dpsqknawkeaakkwkadqapk-NH2 

3D Ac-dpsqknawkeaskknkadqapk-NH2 

4D Ac-dpsqknalkeawkknkadqapk-NH2 

5D Ac-dpsqknalteawkkwkadqapk-NH2 

6D Ac-dpsqknawkeawkknkadqapk-NH2 

H1-2 Ac-APKADNKFNKEQQNAFYEILHLPNLNEEQRNGFIQSLKD-NH2 

                                                 
b Las letras minúsculas se utilizaron para diferenciar los aminoácidos D de los aminoácidos L 

c VIH-1, Grupo M , subtipo B, aislado Lai (IIIB) 
d Secuencia común en las cepas JH9, COL, Newman, MRSA252, MW2, NCTC 8325, Cowan 1 (NCTC 8530)  
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Péptidos derivados del dominio B de la proteína A de Staphyloccus aureus 

 

Péptido Secuencia 

H3n Ac-D40PSQS44ANL47LAEAKKLNDAQAPK61-NH2 

H3FANK Ac-D40PSQF44ANK47LAEAKKLNDAQAPK61-NH2 

H3FANV Ac-D40PSQF44ANV47LAEAKKLNDAQAPK61-NH2 

H3a Ac-A40QKQA44SPD47ALEKNLPKADNASL61-NH2 

H1-2 Ac-A1PKADNKFNKEQQNAFYEILHLPNLNEEQRNGFIQSLKD39-NH2 

CAhxH1-2 Ac-CAhxA1PKADNKFNKEQQNAFYEILHLPNLNEEQRNGFIQSLKD39-NH2 

Proteína Secuencia 

Dominio B Ac-A1PKADNKFNKEQQNAFYEILHLPNLNEEQRNGFIQSLKDDPSQS44ANL47LAEAKKLNDAQAPK61-NH2 

Dominio FANK Ac-A1PKADNKFNKEQQNAFYEILHLPNLNEEQRNGFIQSLKDDPSQF44ANK47LAEAKKLNDAQAPK61-NH2 

Dominio FANV Ac-A1PKADNKFNKEQQNAFYEILHLPNLNEEQRNGFIQSLKDDPSQF44ANV47LAEAKKLNDAQAPK61-NH2 
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